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OZET

Amac: Acinetobacter baumannii zellikle yogun bakim iinitelerinde (YBU’lerde) ve immiin sistemi baskilanmig has-
talarda ciddi hastane infeksiyonlarina neden olabilmektedir. Uzun siireli YBU yatigi, antibiyotik kullanimi, mekanik
ventilatore bagh kalma, damar igi kateter, idrar sondasi, endotrakeal tiip, trakeostomi varlig1 ve birimde infekte veya
kolonize hasta yogunlugunun fazla olmasi baslica risk faktérleridir. A. baumannii tiirleri, antibiyotiklere kars: yiiksek
oranda direng gelistirme ve hastane ortaminda uzun siire canl kalabilme 6zellikleri nedeniyle klinik agidan 6nemli-
dir. Bu galigmada, laboratuvarimiza gonderilen kan kiiltiirlerinde tireyen A. baumannii suglarinda effluks pompasi ve
hiicreler aras iletisim (quorum sensing) genlerinin arastirilmas1 amagland.

Yontemler: Hastanemizin Tibbi Mikrobiyoloji Laboratuvarrna gonderilen kan kiiltiirlerinde tireyen ve ¢oklu ilag di-
rencine sahip 53 A. baumannii sugu galigmaya dahil edildi. Tiir tanimlamasi ve minimum inhibitér konsantrasyon
(MIK) degerleri VITEK 2 otomatize sistemi (bioMérieux, Fransa) ile belirlendi. Effluks pompasi genleri (adeABC) ile
hiicreler aras iletisim genleri (luxI, luxR) polimeraz zincir reaksiyonu (PCR) ile arastirildi. Ayrica, PCR isleminden
sonra tiim 6rnekler agaroz jel elektroforez ile yiiriitiilerek spesifik DNA bantlar1 degerlendirildi.

Bulgular: Caligmamizda bap geni %1.9 orani ile en diisiik saptanan gen olurken, effluks pompa gen bélgelerinden
olan adeA geni tiim izolatlarda (%100) tespit edildi. Diger effluks pompa genleri olan adeB %96.2, adeC %45.3, adel
geni %86.8, ade] %67.9, adeK %98.1 ve adeR %98.1 oranlarinda saptandi. Hiicreler arasi iletisim genlerinden olan luxI
%41.5 oraninda, [uxR geni ise %47.2 oraninda tespit edildi. Karbapenemlere ve kinolon grubu antibiyotiklere karsi
yliksek oranda direng saptanirken, kolistine karg1 direng tespit edilmedi.

Sonug: Bu ¢alisma, A. baumannii infeksiyonlarinin epidemiyolojisi ve patogenezinin daha iyi anlagiimasina katkida
bulunmaktadir. Benzer galismalar, direngli A. baumannii suslarinda direng gelisiminde rol oynayan genlerin daha iyi
tanimlanmasina olanak saglayarak yeni tedavi stratejilerinin ve politikalarin gelistirilmesine katki saglayacaktir. Ayrica,
hastane i¢i ¢aligmalarla direng faktdrlerinin belirlenmesi, en etkili tedavi yontemlerinin segilmesine yardime olacak
ve hem hasta sagligina hem de iilke ekonomisine olumlu katkida bulunacaktur.

Anahtar Kelimeler: Acinetobacter baumannii, antibiyotik direnci, effluks pompas, hiicreler arasi iletigim

ABSTRACT

Objective: Acinetobacter baumannii can cause serious hospital infections, particularly in intensive care units (ICUs) and
in immunocompromised patients. Prolonged ICU stay, antibiotic use, mechanical ventilation, intravenous catheters,
urinary catheters, endotracheal tubes, tracheostomy, and a high density of infected or colonized patients in the unit are
the main risk factors. Acinetobacter baumannii strains are clinically important due to their ability to develop high levels
of resistance to antibiotics and to survive for long periods in hospital environments. This study aimed to investigate the
efflux pump and quorum sensing genes in A. baumannii strains isolated from blood cultures sent to our laboratory.
Methods: Fifty-three multidrug-resistant A. baumannii strains isolated from blood cultures submitted to our hospital’s
Medical Microbiology Laboratory were included. Species identification and minimum inhibitory concentration (MIC)
values were determined using the VITEK 2 automated system (bioMérieux, France). Efflux pump genes (adeABC) and
quorum sensing genes (luxI, luxR) were investigated by polymerase chain reaction (PCR). After PCR, all samples were
evaluated by agarose gel electrophoresis to detect specific DNA bands.

Results: In this study, the bap gene was the least frequently detected gene (1.9%), while the efflux pump gene adeA
was found in all isolates (100%). The other efflux pump genes were detected at the following rates: adeB 96.2%, adeC
45.3%, adel 86.8%, ade] 67.9%, adeK 98.1%, and adeR 98.1%. Among the quorum sensing genes, luxI was detected in
41.5% and [uxR in 47.2% of the isolates. High levels of resistance were observed against carbapenems and quinolones,
while no resistance was detected against colistin.
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Conclusion: This study contributes to a better understanding of the epidemiology and pathogenesis of A. baumannii
infections. Similar studies will help identify the genes involved in resistance mechanisms of multidrug-resistant A.
baumannii strains and support the development of new treatment strategies and policies. Furthermore, identifying
resistance factors in hospital-based studies will help select the most effective treatment methods and contribute posi-

tively to both patient health and the national economy.
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GIRIS

Acinetobacter spp. infeksiyonlarinda; hastanede kalis siiresi, yogun bakim
tinitesi (YBU) yatigi, hastanin immiin sisteminin zayiflig1, mekanik ven-
tilasyon, antimikrobiyal ajanlarla etkilesim, cerrahi alet ve ekipmanlarin
sterilizasyonu, kullanilan dezenfektanlarin oranlari ve esitleri gibi birgok
fakt6r rol oynamaktadir (1). Acinetobacter baumannii, gesitli ylizeylerde
biyofilm olusturma, kuruluga ve dezenfektanlara direngli olma 6zellikleri
nedeniyle 6zellikle YBU’lerde ventilatérle iliskili pnémoniye (VIPe) yol
acan ve hastane salginlarinda siklikla izole edilen, mortalitesi yiiksek bir
nozokomiyal patojendir (2).

Acinetobacter baumannii suslari ile gelisen infeksiyonlarmn en 6nemli yonii,
tamamen bilinen antibiyotiklerin ¢oguna kars1 direng gostermeleridir.
Yiiksek antibiyotik direng orani nedeniyle bu patojen hastane ortaminda
uzun siire canli kalabilmekte ve yayilabilmektedir (3). Coklu ilag direngli
suslarin artig1 ve yiiksek morbidite ve mortalite nedeniyle A. baumannii,
Diinya Saglik Orgiitii (DSO)niin antimikrobiyal diren¢ arastirmalarin-
da oncelikli patojenler listesinde yer almaktadir (4). Cok ilaca direngli
(multidrug resistance, MDR), ii¢ veya daha fazla antibiyotik sinifinda en
az bir ajana direng olarak tanimlanmaktadir (5).

Bu ¢alismada, hastanemizde kan kiiltiiriinde iireyen hastane kaynakli A.
baumannii izolatlarinda effluks pompasi genleri (adeABC), bakterinin bi-

yofilm olusturmasinda katkida bulundugu diistiniilen bap geni ve hiicreler
arast iletisim (quorum sensing) genlerinin (luxI, [uxR) varlig1 arastirild.

YONTEMLER

2019-2021 yillar1 arasinda hastanemizin farkli servislerinden génderilen
ve Tibbi Mikrobiyoloji Laboratuvarrnda rutin olarak isleme alinan kan
kiltiirlerinden izole edilen 53 A. baumannii susu ¢alismaya dahil edildi.
Mikroskobik inceleme ve Gram boyama sonucunda, 37°Cde koyun kanl
besiyerine tek koloni diisecek sekilde ekim yapildi ve 24 saat inkiibasyon
icin etiivde bekletildi. Inkiibasyon sonrasinda koyun kanli agarda 0.5-2
mm ¢apinda, parlak pembemsi renkte kabarik kolonilerden Gram boyama
ve oksidaz testi yapildi.

Bakteri tanimlanmasi konvansiyonel yontemler (Gram boyama, oksidaz
testi, fermentasyon ozellikleri) ve VITEK 2 (bioMérieux, Marcy—l’Etoi—
le, Fransa) otomatize sistemi kullanilarak yapildi. Bakterilerin antibiyo-
tik duyarlilik testleri Avrupa Antimikrobiyal Duyarlilik Testi Komitesi
(European Committee on Antimicrobial Susceptibility Testing, EUCAST)
onerileri dikkate alinarak VITEK 2 (bioMérieux, Marcy—l’Etoile, Fransa)
otomatize sistemi ve sivi mikrodiliisyon yontemi ile belirlendi. Acineto-
bacter baumannii olarak tanimlanan suslar molekiiler ¢caligmalar yapilana
kadar -80°Cde boncuklu bakteri saklama tiiplerinde dondurularak sak-

Tablo 1. Acinetobacter baumannii izolatlarinin Viriilans Faktérlerinin Saptanmasi icin Kullanilan Primerler* (6-9).

Referans Gen Hedef Genin (")zelligi Primer Sekansi (5'->3') Bﬁ?i?;?éié(i??bp)
Bitrian ve ark. (2012) lux! “Quorum sensing” islevsel proteini E:: ﬁlzg‘lG‘rGé?\-gTGcACAACAEGATGCGC 370
Bitrian ve ark. (2012) luxR “Quorum sensing” diizenleyici protein E:: L%igégg%ﬁ?&?ggfgrﬂ(s 603
Marchand ve ark. (2004) adeA Effluks pompasi E:: ég%%%%ﬁ%ﬁiiggﬁ 159
Marchand ve ark. (2004) adeB Effluks pompasi E ggﬁg’éﬁggiz(ggﬁ 168
Marchand ve ark. (2004) adeC Effluks pompasi E:: E%imﬁiigﬁlﬁzzig;gc 117
Manchanda ve ark. (2010) adel Effluks pompasi ;:: mxg%%gg#AAgﬁTgGG 210
Marchand ve ark. (2004) ade/ Effluks pompasi ;:: ggﬁiﬁgm:ggggg?gA 221
Manchanda ve ark. (2010) adeK Effluks pompasi ;:: Eg%@gg:ggiégg?;ﬁg 162
Marchand ve ark. (2004) adeR Effluks pompasi ;:: ?Z?g&';%T:GC:gg?ééPTAGCCGGTGG 1429
GenBank (“accession no”: KR0O80550.1.) bap Biyofilm BUANEISOU N (NG 1449

* F: “Forward”, R: “Reverse”. Primerler ticari olarak sentezlenmistir (Oligomer, Turkiye).
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Primer ilk Denatiirasyon Denatuirasyon Yapisma Uzama Son Uzama Doéngu Sayisi
luxi 95°C'de 2 dk 95°C'de 1 dk 58°C'de 45 sn 72°Cde 1dk 72°C'de 10 dk 30
luxR 95°C'de 2 dk 95°C'de 1 dk 58°C'de 45 sn 72°Cde 1dk 72°C'de 10 dk 30
adeA 95°C'de 2 dk 95°C'de 1 dk 51°C'de 45 sn 72°C'de 1dk 72°C'de 10 dk 30
adeB 95°C'de 2 dk 95°C'de 1 dk 54°C'de 45 sn 72°Cde 1dk 72°C'de 10 dk 30
adeC 95°C'de 2 dk 95°C'de 1 dk 52°C'de 45 sn 72°C'de 1dk 72°C'de 10 dk 30
adel 95°C'de 2 dk 95°C'de 1 dk 57°C'de 45 sn 72°C'de 1dk 72°C'de 10 dk 30
ade/ 95°C'de 2 dk 95°C'de 1 dk 55°C'de 45 sn 72°Cde 1dk 72°C'de 10 dk 30
adeK 95°C'de 2 dk 95°C'de 1 dk 51°C'de 45 sn 72°C'de 1dk 72°C'de 10 dk 30
adeR 95°C'de 2 dk 95°C'de 1 dk 57°C'de 45 sn 72°C'de 1dk 72°C'de 10 dk 30
bap 95°C'de 2 dk 95°C'de 1 dk 55°C'de 45 sn 72°Cde 1dk 72°C'de 10 dk 30

land1. Tiim ¢aligmalarda kontrol susu olarak Pseudomonas aeruginosa
ATCC 27853 kullanild1.

DNA izolasyonu, taze tiretilmis kolonilerden ticari QITAamp DNA mini kit
(Qiagen, Hilden, Almanya) protokoliine uygun olarak yapildi. Caligmada
kullanilan liyofilize haldeki primerlere, tiretici firmanin 6nerdigi sekilde
90 uM su + 10 uM primer eklenerek 100 uM’lik stok ¢ozeltiler hazirlandi.
Caligmamizda kullanilan primerler Tablo 1de sunuldu.

Viriilans genleri ve biyofilm ile iliskili bap geni i¢in polimeraz zincir reak-
siyonu (PCR) miks igerigi 2 x Master mix (12 ul), primer F ve R (1.5 pl),
DNA (3 ul), H20 (7 pl) ile toplam hacim 25 ul olacak sekilde hazirland.
Calismada viriilans genleri i¢in optimize edilen PCR programi Tablo 2'de
verildi. Polimeraz zincir reaksiyonu uygulamalari i¢in Labcycler Gradient
cihazi (SensoQuest GmbH, Gottingen, Almanya) kullanildi. PCR tirtinleri
elektroforez islemine kadar -20°C'de saklandu.

Elektroforezde tampon ¢ozeltisi olarak tris-borik asit-EDTA (TBE) kul-
lanilmig olup TBE ¢ozeltisi 0.5 x konsantrasyonda hazirlandi. Bunun
i¢in 10.8 gr tris baz, 5.5 gr borik asit ve 0.744 gr EDTA karistirildi ve
karigim distile su ile 2000 mI'ye tamamlandu. Iki gr agaroz, 200 ml 0.5
x TBE tamponu ile mikrodalga firinda 1sitild1. Toz halindeki agaroz,
¢Ozelti iginde seffaf bir hale gelene kadar 1sitild1 ve ara ara karigtirildi.
Karisimin sicakligi 50°C’ye sogutulduktan sonra igerisine 8 pl etidyum
bromiir eklendi. Hazirlanan ¢o6zelti, kuyucuklarin olusmas: amaciyla
tarak yerlestirilerek jel tepsisine aktarild1 ve oda sicakliginda katilagin-
caya kadar bekletildi. Sogutulan jel tepsiye dokiildii ve oda sicakliginda
katilagincaya kadar bekletildi. Jel katilagtiktan sonra tarak dikkatlice ¢1-
karild1 ve elektroforez tankina jel iginde kalacak sekilde 0.5 x TBE tam-
ponu ¢ozeltisi eklendi. Daha sonra jel tepsisi tanka yerlestirildi ve 2.5-3
saat DNA'larin yiriimesi i¢in bekletildi. Daha sonra 3 pl PCR iiriind, 3
ul DNA yiikleme boyasi (loading buffer) ile karistirilarak elde edilen
6 wl'lik karisim kuyucuklara yiiklendi. fslem sonunda gériintiilenecek
olan bantlarin baz ¢iftlerini (bp) saptamak igin ilk ve son kuyucuga 100
bp araliklarla bant veren DNA marker yiiklendi ve elektroforezde 120
V'de 2-3 saat yuriitildi.

Bu calisma, Selguk Universitesi Tip Fakiiltesi Girisimsel Olmayan
Etik Kurulu'nun 22 Ocak 2020 tarihli ve 2020/02 say1l1 karari ile
onaylanmis olup Helsinki Bildirgesi'nin etik ilkelerine uygun olarak
yurttialda.

Hastanemiz laboratuvarinda elde edilen 53 A. baumannii izolatinin 33’ii
(%62.2) erkek, 20’si (%37.7) kadin hastaya aitti. Bakteri en sik 60-75
(%35.9) yas grubundaki hastalardan génderilen kan kiiltiirlerinden izole
edildi. Orneklerin kliniklere gére dagilimi incelendiginde, A. baumannii
tiremesi en ok Anestezi ve Reanimasyon Unitesinde yatan hastalarda go-
riildii. Antibiyotik duyarlilik testlerinde, kolistin icin MIK yéntemi, diger
antibiyotikler i¢in ise VITEK 2 otomatize sistemi (bioMérieux, Fransa)
kullanilmis olup sonuglar EUCAST sinir degerlerine gore yorumlandi.
Bulgulara gore, karbapenemler ve kinolonlara kars: yiiksek direng gozle-
nirken, kolistin tiim izolatlarda etkili bulundu (Tablo 3). Calismaya dahil
edilen bakterilerin DNA izolasyonu yapild1 ve sonrasinda jel elektroforez

Antibiyotik n (%)

imipenem 50 (94.3)
Meropenem 50 (94.3)
Seftazidim 20(37.7)
Gentamisin 32 (60.4)
Tobramisin 18 (33.9)
Siprofloksasin 52 (98.1)
Levofloksasin 52 (98.1)
Amikasin 32 (60.4)
Tigesiklin 13(24.5)
Kolistin 0(0)

Netilmisin 19 (35.8)
Piperasilin 25 (47.2)
Piperasilin/tazobaktam 25 (47.2)
Trimetoprim/sulfametoksazol 34 (64.1)
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yontemi ile elde edilen spesifik DNA bantlari jel goriintiilleme sisteminde
gortntiillendi (Sekil 1). Acinetobacter baumannii olarak tanimlanan 53
sus PCR yontemi ile ¢alisildi. Caliymada bap geninin %1.9 orani ile en
diisiik saptanan gen oldugu, effluks gen bolgelerinden adeA geninin ise
tiim izolatlarda (%100) bulundugu belirlendi. Calismamizda tespit edilen
diger genlerin dagilimi Tablo 4’te sunuldu.

Son yillarda, ESKAPE olarak tanimlanan (Enterococcus faecium, Stap-
hylococcus aureus, Klebsiella pneumoniae, A. baumannii, P. aeruginosa,
Enterobacter spp.) tiirler nozokomiyal infeksiyonlarda baglica etkenler
arasinda yer almaktadir. Bu bakterilerin neden oldugu infeksiyonlarda
¢oklu antibiyotik direnci, hem korunma hem de tedavide 6nemli giigliik-
ler yaratmaktadir (10,11). Ozellikle A. baumanniide goklu ilag direncinin
hizla yayilmasi halk saglig1 agisindan ciddi bir tehdit olugturmaktadir (12)

Biyofilm olusumu, mikroorganizmalarin antibiyotiklere ve dezenfektan-
lara kars: direncini artiran en 6nemli mekanizmalardan biridir (13). Aci-
netobacter baumanniide biyofilm ile iligkili yiizey proteini olan bap geni,
bu 6zelligin genetik belirleyicilerinden biridir. Bu genin tiim organizma-
lardaki ortak ozellikleri; bityiik boyut, ¢oklu ardigik tekrarlarin varligy,
hiicre yiizeyi konumu ve biyofilm olusumundaki roliidiir (14). Tayvanda

Gen n (%)

adeA 53 (100)
adeK 52 (98.1)
adeR 52 (98.1)
adeB 51(96.2)
adel 46 (86.8)
ade/ 36 (67.9)
luxR 25(47.2)
adeC 24 (45.3)
Jux! 22 (41.5)
bap 1(1.9)

171

Karadag E et al. Acinetobacter baumannii'nin Virulans Genleri

bir egitim hastanesinden toplanan izolatlarda yapilan bir ¢alismada, A.
baumanniinin biyofilm olusturma yetenegi ile antibiyotik direnci ve bi-
yofilm iligkili genleri arasindaki korelasyon arastirilmustir. S6z konusu
¢alismada 154 izolattan %15.6’sin1in zayif, %32.5’inin orta ve %45.4 intin
gliclii biyofilm olusturdugu; bap, blaPER-1, csuE ve ompA genlerini tasi-
yan suslarda biyofilm oranlarinin sirasiyla %79.2, %38.3, %91.6 ve %68.8
oldugu ve bu genleri tagiyan suglarin tagimayanlara gore daha giiglii biyo-
film olusturdugu bildirilmistir (11). Qi ve arkadaslarinin (12) antibiyotik
direnci ve biyofilm olusumu arasindaki iliskiyi inceledikleri ¢aliymada,
272 Klinik izolattan 249’unda biyofilm olusumu gézlenmis, duyarli olan
suslarin, ¢ok ilaca direngli ve ekstrem ila¢ direncli suslara oranla daha
gliclii biyofilm olusturduklar tespit edilmistir. Sharma ve arkadaglarinin
(15) 2019 yilinda yaptiklar1 ¢alismada ise 108 Acinetobacter izolatindan
10 (%9.3)’unun biyofilm olusturdugu bildirilmistir. iran'da 2016 yilinda
yapilan bir ¢aligmada, Tahrandaki iki hastaneden elde edilen 79 A. bau-
mannii izolatinda adeABC genlerinin siklig1 ve eritromisin, trimetoprim,
meropenem ve imipeneme kars: direng aragtirilmistir. En yiiksek direng
trimetoprime (%93), en diisiik direng eritromisine (%53) kars1 bulunmus;
adeA, adeB ve adeC genlerinin siklig1 sirasiyla %96.2, %96.2 ve %91.1
olarak rapor edilmistir. Imipenem direnci ile effluks pompasi genleri-
nin varlig1 arasinda anlamli bir iliski gosterilmistir (p<0.05) (16). Bizim
¢alismamizda 53 hastanin yalnizca birinde (%1.9) biyofilm varlig tespit
edildi. Bap geninin diisiik oranda saptanmasi, A. baumannii suglarinin
genetik ¢esitliligini yansitabilecegi gibi, izolatlarin biiyiik gogunlugunun
kan 6rneklerinden elde edilmesi de biyofilm formasyonuna iliskin gen
ekspresyonunu etkilemis olabilir.

Modarresi ve arkadaglari (13) tarafindan 2015 yilinda yapilan bir ¢aligmada,
A. baumannii biyofilm olusturan klinik izolatlarinda N-asyl homoserin
lakton (AHL), siderofor ve katekol tizerindeki demir-III sinirlamasinin
viriilans faktorlerine etkisi aragtirilmus; yiiksek AHL aktivitesi igin lux]
ve luxR genlerinin varliginin gerekli oldugu, diisitk demir konsantrasyo-
nunda (20 uM) luxI/luxR ekspresyonunun dort kattan fazla arttii gos-
terilmigtir. Bu bulgular, demirin hem effluks pompalar1 hem de hiicreler
arasi iletisim iizerinde diizenleyici bir rol oynadigini ortaya koymaktadir.

Effluks pompasi genleri arasinda adeB, antibiyotik direnci ile en sik ilis-
kilendirilen gen olarak bildirilmektedir (17). Polimeraz zincir reaksiyo-
nu (PCR) temelli ¢alismalarda da adeB’nin klinik izolatlarda en yiiksek
oranda saptanan gen oldugu gosterilmistir. Ornegin, Zarrilli ve arkadas-
lar1 (18) A. baumannii suglarinda adeB’yi %80, adeA’y1 %42 ve adeC’yi
%40 oraninda tespit etmistir. Diger bazi ¢aliymalarda adeB tiim klinik
izolatlarda bulunmugken, benzer ¢aligmalarda bu oran %70-75 arasinda
degismektedir (19). Bununla birlikte, adeA’nin en yiiksek oranda rapor
edildigi aragtirmalar da mevcuttur. Literatiirde genel yaklasim, adeCnin
effluks genleri arasinda en diisiik oranda saptandigini gostermektedir
(13). Ayrica, adeC pozitif ve negatif suglarin karsilastirildigi calismalarda,
adeC pozitif suglarin daha fazla antibiyotik direncine sahip oldugu bil-
dirilmistir (19). Bizim ¢aligmamizda ise effluks gen bolgelerinden adeA
geni tiim izolatlarda (%100) tespit edildi. Diger eftluks genlerinin dagilimi
adeB %96.2, adeC %45.3, adel %86.8, ade] %67.9, adeK %98.1 ve adeR
%98.1 seklinde iken hiicreler arasi iletisim genlerinden luxI %41.5, luxR
ise %47.2 oraninda saptandi.

Caliymamiz, A. baumannii’nin ¢ok ilaca direngli bir patojen oldugu-
nu ve tedavisinde 6nemli gii¢liikkler bulundugunu ortaya koymaktadir.
Karbapenem ve florokinolonlara kars: yiiksek diren¢ oranlari, bu tiir
antibiyotiklerin tedavi segenekleri arasinda etkinligini sinirlamaktadar.
Buna karsin kolistin gibi baz1 antibiyotiklere kars: direng oran: diigiik-
tiir; bu da bu antibiyotigin direngli suslar tizerinde etkili olabilecegini
distindiirmektedir. Effluks genleri ve hiicreler arast iletisim gibi genetik
ozelliklerin yiiksek prevalansi, bu bakterinin ¢evresel faktorlere uyum
saglama ve antibiyotiklere direng gelistirme kapasitesini artirmaktadir.
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Bu nedenle, klinik tedavi stratejilerinde bu genetik mekanizmalarin goz
oniinde bulundurulmas: gereklidir. Ozellikle biyofilm iiretimi ve hiicreler
arasi iletisim mekanizmalari, tedavi basarisini olumsuz etkileyebilecek
6nemli faktorlerdir.

Calismamizin sinirliliklar: 6rneklem sayisinin gorece az olmasi ve yalnizca
kan kiiltiirlerinden elde edilen izolatlarin degerlendirilmis olmasidir. Bu
nedenle gen prevalans oranlarinin daha biiyiik popiilasyonlarda ve farkli
Kklinik 6rnekleri igeren galigmalarla dogrulanmasi gereklidir. Boylece direng
mekanizmalarinin daha kapsamli bicimde anlagilmas1 miimkiin olacaktir.

Sonug olarak; A. baumannii infeksiyonlarinda antibiyotik se¢imi direng
profilleri ve genetik analizler dogrultusunda yapilmalidir. Hastane in-
feksiyonlarinin énlenmesi ve epidemiyolojik izlemin gii¢lendirilmesi,
direngli suglarin yayillimimin 6nlenmesi agisindan kritik 6neme sahiptir.

Veriler retrospektif olarak degerlendirildigi i¢cin hasta onami alinmamuistur.

Bu ¢alisma, Selguk Universitesi Tip Fakiiltesi Girisimsel Olmayan Etik Ku-
rulu’nun 22 Ocak 2020 tarihli ve 2020/02 sayil1 karar ile onaylanmustir.
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